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Abstract. Environmental pollution greatly decreases a tree’s health and results in dieback of forest stands. Due to increasing
industrial activity in the 20" century, silver fir became almost totally extinct in the Katowice Forest District. Only 19 individuals
have survived to this day. The aim of the present study was to analyze growth characteristics and polymorphisms of 25 inter-simple

sequence repeats (ISSR) of the preserved trees.

The mean height of the inventoried silver firs was 19 m with a diameter at breast height (DBH) of 29 cm. Flowers were ob-
served on few trees only. However, all trees were of high vitality without signs of fungal pathogen infections or insect outbreaks.
Parameters of genetic variability, including mean effective number of alleles per locus and expected heterozygosity, were higher
than described in the literature so far and they amounted to 1,659, 0,396 respectively.
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1. Wstep i cel

Od potowy XVII do potowy XIX wieku udzial jodly po-
spolitej (Abies alba Mill.) na terenie Gornego Slaska obnizyt
si¢ z41 do 32% (Nyrek 1975), czego glowna przyczyna byto
stosowanie zrgbowego sposobu zagospodarowania lasu pro-
wadzacego do powstawania monokulturowych drzewostanow
sosnowych i $wierkowych oraz tzw. ,,lasu klas wieku”. W po-
towie XIX wieku zanotowano na Slasku zamieranie z nie-
znanych przyczyn gatunku Abies alba (Korpel, Vins 1965).
Dalszy spadek udzialu jodly, obserwowany od potowy XIX
wieku, byl efektem znacznego zanieczyszczenia §rodowiska,
ktore doprowadzito do rozwoju choroby spiralnej (Bernadzki
1983; Zientarski et al. 1994; Jaworski 1995). W efekcie dtugo
trwajacych zmian w $rodowisku lasy w zasiggu Regionalnej
Dyrekeji Lasow Panstwowych w Katowicach sktadaja si¢
obecnie gtéwnie z gatunkow iglastych (78%), z czego jedy-
nie 1,3% stanowi jodta. Catkowity udzial gatunku Abies alba
w Lasach Pafistwowych wynosi natomiast 2,2% (Wyniki ak-
tualizacji stanu powierzchni lesnej 2013).

W ostatnich latach jodta dos¢ licznie pojawia si¢ na tere-
nie Nadles$nictwa Katowice. Wprowadzana jest sukcesywnie
od 2007 roku na nowo zakladane uprawy, tam gdzie sg do

tego odpowiednie warunki siedliskowe i §wietlne. Zrodtem
pozyskania le$nego materiatu rozmnozeniowego sa drze-
wostany kategorii I — ze zidentyfikowanego zroédta — go-
spodarcze drzewostany nasienne (GDN), zlokalizowane
w Nadlesnictwie Klobuck (654. region pochodzenia), oraz
w niewielkim stopniu takze z GDN z Nadle$nictwa Limanowa
(851. region pochodzenia). Najkorzystniejsze bytoby zapew-
ne odnawianie materialem roslinnym pochodzenia rodzime-
go, ktory jest najlepiej dostosowany do lokalnych warunkéw
srodowiska. Trwato$¢ ekosystemow lesnych jest bowiem wy-
nikiem ich zdolnosci adaptacyjnej uwarunkowanej genetycz-
nie i przekazywanej nastegpnym pokoleniom (Degen 1995).
Ze wzgledu na rozproszone wystgpowanie jodly na obsza-
rze Nadlesnictwa Katowice zachowane genotypy nie moga
postuzy¢ jako zrédlo pozyskania lesnego materiatu rozmno-
zeniowego stuzacego do odtworzenia populacji. Nie jest bo-
wiem mozliwe zachowanie ich zasobéw genowych w efekcie
krzyzowania. W takim przypadku niezbedne jest utworzenie
»klonowych archiwow genetycznych” lub ,,zachowawczych
plantacji nasiennych”, ktére poprzez zgromadzenie drzew
na jednym obszarze, umozliwiag ich wlaczenie do procesow
reprodukcyjnych poprzez zapylenie krzyzowe (Barzdajn
2000). Powr6t jodly do $laskich laséw mozna réwniez oprzeé
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na introdukcji proweniencji obcych. W tym przypadku spro-
wadzane populacje powinny odzwierciedla¢ zmiennos$¢ po-
pulacji lokalnych, a w drzewostanach gospodarczych lepiej
spetnia¢ zadania hodowlane (Barzdajn 20006).

Celem podjetych badan jest inwentaryzacja jodly, ktéra
zostata zachowana na terenie Nadle$nictwa Katowice, a takze
okreslenie jej parametrow wzrostowych (wysokosci, piersni-
cy) oraz zmiennosci genetycznej przy zastosowaniu marke-
row ISSR. Efektem podjetych badan bedzie ocena genotypu
zachowanych drzew, by mogly postuzy¢ w przysztoéci do
introdukcji gatunku na tym obszarze.

2. Materialy i metody
Material badawczy

Wykonano inwentaryzacj¢ oraz pomierzono cechy wzrosto-
we jodet zachowanych na obszarze Nadlesnictwa Katowice.
Wysoko$¢ pomierzono za pomocg wysokos$ciomierza Suun-
to z doktadnoscig do 1 m, a piersnice (na wysokosci 1,3 m)
srednicomierzem z doktadnoscig do 0,5 cm. Oceniono stopien
porazenia przez owady i grzyby oraz obecno$¢ szyszek na
poszczegdlnych drzewach. Lokalizacje oraz charakterystyke
jodet z Nadlesnictwa Katowice przedstawiono w tabeli 1.

Analiza loci miedzymikrosatelitarnych (ISSR)

Ekstrakcje genomowego DNA wykonano za pomocg me-
todyki podanej przez Rogersa i Bendicha (1988). Kazda re-
akcje amplifikacji wykonano w mieszaninie o objgtosci 10 pl
zawierajacej wodg, 10 x stezony bufor reakcyjny, 31 mM
chlorku magnezu, 40 mM dNTP, 50 mM startera, 0,46 U Taq
polimerazy i 40 ng genomowego DNA. Sekwencj¢ uzytych
starterdw zamieszczono w tabeli 2. Reakcje PCR wykonywano
w termocyklerze ,,T1” firmy Biometra zaprogramowanym na
38 cykli amplifikacji, na ktére sktadata si¢ denaturacja (95°C —
30 sekund), przytaczanie starterow (45 sekund w trzech pierw-
szych cyklach w temperaturze 54°C, w trzech kolejnych 53°C,
w pozostatych 52°C) i powielanie DNA (72°C — 2 minuty). Wy-
mienione cykle poprzedzala 7-minutowa denaturacja wstepna
w temperaturze 95°C, natomiast konczyta 7-minutowa elongacja
powstalych produktow w temperaturze 72°C. Po kazdej reakcji
przeprowadzano elektroforeze w 2% zelu agarozowym, a uzy-
skane wyniki wizualizowano w §wietle UV i archiwizowano.

Analiza danych

Obliczono frekwencje poszczegdlnych alleli oraz $rednig
liczbg alleli w locus (N,). Oszacowano efektywng liczbg al-

Tabela 1. Lokalizacja jodel zachowanych na terenie Nadlesnictwa Katowice
Table 1. Location of firs preserved within the area of the Forest District Katowice

Wspélrzedne geograficzne

Nr drzewa Lesnictwo Oddzial Siedliskowy typ lasu Geographical coordinates
Tree No. Forest Division Compartment Forest habitat type Dlugosé Szeroko$é¢
Longitude Latitude
1 123b Lw 19,048676 50,179996
2 . 97d LMsw 19,064944 50,186631
3 Murckd 96i Lw 19,067455 50,184023
4 95a LMw 19,071771 50,190207
5 Czultow 178h LMw 19,046023 50,161480
6 Podlesie 107j LMs$w 19,014022 50,174835
7 Wesota 41g LMsw 19,099448 50,219373
8 79Ak LMw 18,869625 50,211539
9 Smitowice 87Ag LMw 18,880393 50,207601
10 87Am LMs$w 18,880679 50,206542
11 163Ac LMw 19,115206 50,134240
12 . 163Bc LMw 19,111439 50,113409
Gorki
13 168Bg LMsw 19,116242 50,099856
14 159¢g LMs$w 19,135601 50,117411
15 38k BMs$w 18,905517 50,238181
16 38k BMs$w 18,905234 50,238061
17 Panewnik 38k BMs$w 18,905273 50,238116
18 38k BMséw 18,905283 50,238073
19 38k BMs$w 18,909523 50,238076
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leli w locus (N ), opisujacg jaka czg$¢ alleli zostanie prze-
kazana kolejnemu pokoleniu (Bergmann, Gregorius 1979)
oraz heterozygotycznos¢ oczekiwang (H ), czyli takg jaka
istniataby w populacji bedacej w stanie rownowagi genetycz-
nej Hardy’ego-Weinberga (Nei, Roychoundry 1974). Przy
zastosowaniu programu NTSys ver. 5,1 (Rohlf 2001) obli-
czono podobienstwo genetyczne pomigdzy poszczegodlnymi
osobnikami, a na tej podstawie wykonano drzewo dystansu
genetycznego.

Tabela 2. Sekwencja zastosowanych starteréw ISSR oraz liczba
generowanych przez nie produktow

Table 2. Sequence of ISSR markers and the number of produced
amplification products

) Liczba Liczba produktow

Lp. Sekwencja generowaI}yCh polimorficznych

No. Sef{uenc:e produktow . Number of poly-

(5->37)  Number of ampli- " roducts

fication products

I (AG)G ? >
2 (@NC 7 ;
3 (AO)G 7 6
4 (GA)C 7 !
5 (GA)YC 10 ’
6  (CA)G 4 2
7 (CA)GC 7 6
8 (TO)G 7 7
9 (TG),G 4 4
10 (AG)YT 7 3
11 (AC)C 5 3
12 (AG)A 9 7
13 (CA)A ? ’
14 (TC)A 5 4
15 (DT 7 >
16 (CTO)G 6 3
17 (ACC),T 4 2
18 (AO),G > !
19 (ATG)G 3 ?
20 (ATG)C 3 :
21 (ATG)AC 5 3
22 (ATG),T 2 0
23 (AQ)T 1 s
24 (AO),G 12 ?
%5 (AC)G 8 ’

Y —oznacza T lub C
Y- specifies T or C

3. Wyniki

Najwyzsza liczbg jodel zinwentaryzowano na terenie le-
$nictwa Panewnik, natomiast najnizszg w lesnictwach Czutow,
Podlesie i Wesola. Drzewa zachowane na terenie Nadlesnictwa
Katowice charakteryzowaly si¢ $§rednia wysoko$cig wynoszaca
19 m oraz pier$nica rowna 29 cm. Najnizsze wartosci cech
wzrostowych zanotowano dla drzew: 17 — Panewnik oraz 18
— Panewnik. Osobniki o najwyzszych wartosciach wysoko-
$ci oraz pier$nicy byly zlokalizowane w lesnictwach Murc-
ki (nr 2) i Czulow (nr 5). Wszystkie jodly charakteryzowaly
si¢ wysoka zywotno$cia, brakiem porazenia przez patogeny
grzybowe oraz brakiem oznak zerowania owadow. Wigk-
szo$¢ drzew nie obradzata. Obecno$é szyszek zanotowano
na drzewach zlokalizowanych w le$nictwach Czutow (nr 5),
Podlesie (nr 6) oraz Smitowice (nr 9) (tab. 3).

Najwyzszg wartoScig efektywnej liczby alleli w locus (N )
oraz heterozygotycznosci oczekiwanej (H,) charakteryzowata
si¢ jodta z numerem 13 — Gorki. Najnizsze warto$ci wymienio-
nych parametréw zanotowano dla drzew 9 — Smitowice oraz
17 — Panewnik. Srednia liczba alleli w locus (N,) dla kazdego
drzewa wyniosta 1,000. Srednia efektywna liczba alleli bada-
nej populacji 19 jodet wyniosta 1,659, natomiast heterozygo-
tycznos¢ oczekiwana — 0,396.

Sredni dystans genetyczny wyniést 0,163. Nie zaobser-
wowano znacznego podobienstwa genetycznego jodet po-
chodzacych z tych samych le$nictw. Drzewa z odleglych
obszaréw Nadlesnictwa Katowice, np. 6 — Podlesie i 14 —
Gorki sa bowiem skupione w jednej grupie na dendrogramie.
Z kolei duzy dystans genetyczny zanotowano pomig¢dzy jo-
dlami zlokalizowanymi w jednym le$nictwie, np. 1 — Murcki
12 —Murcki. Najbardziej odlegte od pozostatych jodet okaza-
to si¢ drzewo z numerem 13 — Gorki, ktore na dendrogramie
utworzyto osobne skupienie (ryc. 1).

4. Dyskusja

Tworzenie monokulturowych drzewostanow swierkowych,
stosowanie zrgbowego sposobu zagospodarowania lasu oraz
znaczne zanieczyszczenie powietrza doprowadzito do obnize-
nia udziatu jodty pospolitej w Polsce, ktory obecnie szacuje si¢
na 2,5% (Wyniki aktualizacji stanu powierzchni lesnej 2013).
W Nadle$nictwie Katowice zachowalo si¢ jedynie 19 drzew.
Zrédto ich pochodzenia nie jest znane. Przypuszcza sie, ze
zachowane osobniki majg co najmniej 50—65 lat. Przetrwaty
zatem okres najwigkszych zagrozen imisjami przemystowymi,
ktory przypadat na lata 80.

W pracy przedstawiono wyniki inwentaryzacji zacho-
wanych jodet oraz analizy ich zmiennosci genetycznej przy
uzyciu techniki ISSR. Metoda zostata opracowana przez
Zietkiewicz i in. (1994). Poczatkowo badania z jej wyko-
rzystaniem dotyczyly gatunkéw roslin uprawnych (Wolfe,
Liston 1998), jednak szybko zostala zaadoptowana do
analiz w dziedzinie genetyki populacji (Qian et al. 2001;
Smissen et al. 2003; Pérez-Collazos, Catalan 2007; Dantas
et al. 2015). Mimo tego w dalszym ciagu istnieje niewiele
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Tabela 3. Cechy wzrostowe oraz parametry zmiennoS$ci genetycznej jodel zachowanych na obszarze Nadle$nictwa Katowice
Table 3. Growth characteristics and genetic variability parameters of firs preserved within the area of the Forest District Katowice

Kosé Pieréni
Numer drzewa Le$nictwo WyS(.) 08¢ fersnica Obecnos¢ szyszek
o Height DBH N H
Tree No. Forest Division Presence of cones e ¢
[m] [em]
1 22 34 1,645 0,392
2 . 31 65 1,634 0,388
Murcki
3 26 47 1,667 0,400
4 28 42 1,645 0,392
5 Czutow 35 52 tak / yes 1,706 0,414
6 Podlesie 21 32 tak / yes 1,592 0,372
7 Wesota 12 28 1,613 0,380
8 18 28 1,634 0,388
9 Smitowice 28 38 tak / yes 1,524 0,344
10 23 39 1,626 0,385
11 17 30 1,639 0,390
12 ) 24 31 1,730 0,422
Gorki
13 15 23 1,869 0,465
14 15 17 1,701 0,412
15 14 20 1,660 0,398
16 1,718 0,418
17 Panewnik 6 7 1,587 0,370
18 5,5 6 1,695 0,410
19 11 10 1,639 0,390
Srednia / Mean 19 29 1,659 0,396

N, — efektywna liczba alleli w locus, H_ — heterozygotyczno$¢ oczekiwana
N, — effective number of alleles at locus, H, — expected heterozygosity

1 Murcki
12 Gorki

3 Murcki

10 Smitowice

5 Czutow

6 Podlesie

14 Gorki

7 Wesota

ﬁi
Ik

8 Smitowice

19 Panewnik

16 Panewnik
9 Smitowice
17 Panewnik

18 Panewnik

—— 2 Murcki

I 4 Murcki
I 11 Gérki
l 15 Panewnik Rycina 1. Dendrogram
podobienstwa genetycznego
analizowanych jodet

13 Gorki

s B B B T L B B B e .
0.80 0.81 0.82 0.83 0.84 0.85 0.86 0.87 0.88 0.89 0.90 Figure 1. Dendrogram of
genetic similarity among tested
Wspoétczynnik Dice’a / Dice Coefficient firs



K. Masternak et al. / Lesne Prace Badawcze, 2015, Vol. 76 (4): 315-321 319

badan skupiajacych si¢ na ocenie zréznicowania genetycz-
nego populacji roznych gatunkow drzew lesnych za pomoca
markerow ISSR (Tani et al. 1998; Mehes et al. 2007; Ru-
bio-Moraga et al. 2012), w tym nieliczne dotyczace gatun-
kéw z rodzaju Abies (Tsumura et al. 1996; Woo et al. 2008).
W niniejszej pracy po raz pierwszy przedstawiono wyniki
zréznicowania genetycznego jodly pospolitej uzyskane na
podstawie metody ISSR. Nalezy podkresli¢, ze technika
ta laczy w sobie prostot¢ markerow RAPD, umozliwiajac
przy tym uzyskanie wigkszej ilosci produktow podczas po-
jedynczej reakcji. Do amplifikacji stosuje si¢ jeden starter,
komplementarny do sekwencji mikrosatelitarnej. Sekwen-
cje te wystepuja powszechnie w genomach eukariotycznych
(Tautz, Renz 1984; Fang, Roose 1997), dlatego w trakcie re-
akcji amplifikacji mozna uzyskaé nawet kilkadziesiat oflan-
kowanych mikrosatelitami produktow, zazwyczaj wigcej niz
w reakcji ze starterami losowymi. Dzigki temu w krétszym
czasie 1 przy mniejszym zuzyciu odczynnikow uzyskuje si¢
wyniki, ktore odzwierciedlajg adekwatny poziom zmienno-
$ci populacji. Ponadto startery ISSR sag dtuzsze niz startery
RAPD, a to wymusza zastosowanie wyzszej temperatury
hybrydyzacji i powoduje, ze przytaczaja si¢ one bardziej
swoiscie do matrycy. Efektem jest wicksza powtarzalnosé¢
metody. Wada tej techniki jest dominujacy charakter uzy-
skanych produktow. Jednak w literaturze mozna spotkac
wiele prac dotyczacych zmiennos$ci genetycznej drzew le-
$nych przy uzyciu markeréw dominujacych (Nkongolo et
al. 2005; Vicario et al. 1995).

Zachowane w Nadles$nictwie Katowice jodly charakte-
ryzowaly si¢ wysokim poziomem zmiennosci genetycznej.
Ze wzgledu na brak informacji na temat polimorfizmu loci
miedzymikrosatelitarnych (ISSR) gatunku Abies alba nie jest
mozliwe skonfrontowanie uzyskanych badan z wynikami
otrzymanymi przez innych autoréw. Natomiast biorac pod
uwage wyniki analiz izoenzymowych tego gatunku, wyraz-
nie zaznacza si¢ wyzsza zmiennos$¢ genetyczna jodet z Nad-
lesnictwa Katowice w poréwnaniu z populacjg ze Stowacji
(H,=0,210-0,250) (Kormutak et al. 2008), Wtoch (H =0,129—
0,180) (Parducci et al. 1996), Francji (H =0,139-0,161) (Fady
et al. 1999) oraz Batkanow (H =0,119-0,184) (Ballian et al.
2012). Na podstawie markeréw izoenzymowych stwierdzono
réwniez, ze oprocz nizszej heterozygotycznosci oczekiwanej,
populacje jodetl z Wtoch, Bulgarii, Macedonii, Rumunii oraz
wschodnich i potudniowych Karpat charakteryzuja si¢ takze
nizsza warto$cia efektywnej liczby alleli w locus (N =1,114—
1,03, H =0,102-0,188) (Longauer et al. 2003). Zblizone war-
tosci heterozygotycznosci oczekiwanej uzyskal natomiast
Mejnartowicz (1980) (H_ =0,416) analizujacy jedynie dwa
loci izoenzymowe u polskich populacji jodty pospolitej.

Badania innych gatunkéw drzew lesnych markerami ISSR
réwniez wykazaly ich nizsza zmienno$¢ w poréwnaniu z po-
limorfizmem jodet z terenu Nadlesnictwa Katowice. Nizszy-
mi warto$ciami parametrow efektywnej liczby alleli w locus
i heterozygotycznosci obserwowane] charakteryzowaly si¢
m.in. populacje jodty biatokorej (H =0,240) (Woo et al. 2008),
sosny czarnej (N =1,228-1,410, H_=0,123-0,242) (Rubio

-Moraga 2012), jatowca fenickiego (H =0,101-0,146) (Me-
loni et al. 2006) czy krzyzowek $wierka czarnego i §wierka
czerwonego (N =1,22-1,34) (Narendrula, Nkongolo 2012).

Na podstawie uzyskanego dystansu genetycznego nie
mozna jednoznacznie stwierdzié, czy analizowane osobniki
naleza do jednej proweniencji gatunku Abies alba. Taka przy-
nalezno$¢ bedzie mozna jedynie wykaza¢ poprzez porownanie
wigkszej liczby pochodzen z r6znych regionéw wystgpowania
w Polsce. Ponadto ze wzgledu na brak informacji na temat
pochodzenia zachowanych drzew istnieje duze prawdopodo-
bienstwo, ze stanowig one potomstwo rosngcych tam niegdys
populacji jodty, a jako pojedynczo zachowane osobniki nie od-
zwierciedlaja w pelni zréznicowania pomiedzy tymi popula-
cjami. Moze to ttumaczy¢ brak uzyskanej zaleznosci pomigdzy
dystansem genetycznym a geograficznym.

Do prezentowanych odniesien do wynikéw badan innych
autorow nalezy podchodzi¢ ostroznie. W trakcie interpretacji
najbardziej prawidtowe i niebudzace zastrzezen jest bowiem
poréwnanie uzyskanych parametrow zmiennosci genetycz-
nej z innymi wynikami otrzymanymi dla tych samych gatun-
kéw oraz za pomoca tych samych markeréw genetycznych.
Jednak w literaturze dotychczas nie zanotowano informacji
na temat zmienno$ci genetycznej jodly pospolitej uzyska-
nej za pomoca techniki ISSR. Prezentowane odniesienie do
wynikéw prac nad innymi systemami markerowymi u jodly
pospolitej oraz do poziomu zmiennosci genetycznej innych
gatunkéw drzew lesnych ma na celu wskazanie, ze jodla
zachowana na terenie Nadle$nictwa Katowice charaktery-
zuje si¢ wysokg zmiennos$cig genetyczng, ktdra jest niezwy-
kle cenna, warunkuje bowiem potencjal adaptacyjny drzew
(Gregorius 1989; Hattemer et al. 1993). Zachowane na tere-
nie nadlesnictwa jodly sa najprawdopodobniej potomstwem
proweniencji rodzimych, ktére przetrwaty selekcje naturalng
oraz selekcje¢ przez czynniki pochodzenia antropogeniczne-
go. Stanowig wigc cenne genotypy, ktore mogg staé si¢ ma-
teriatem badawczym dostarczajacym informacji na temat
odpornosci drzew na zanieczyszczenia przemystowe oraz
zaleznosci tej cechy od zréznicowania genetycznego drzew.
Takie korelacje odkryto dotychczas na podstawie nielicznych
markeréw biochemicznych. Badania drzewostanow znajdu-
jacych sie na obszarze zanieczyszczen wykazujg m.in. nizsza
zmiennos$¢ izoenzymowa u osobnikow z widocznymi uszko-
dzeniami w poréwnaniu z drzewami zdrowymi (Ziegenha-
gen et al. 1997). Udowodniono réwniez korelacje pomiedzy
stopniem defoliacji jodet a frekwencja genotypéw i alleli
w loci izoenzymowych bioracych udziat w szlakach metabo-
licznych (Konnert 1993). Polimorfizm genetyczny markeréw
izoenzymowych koreluje takze z odpornoscia na stres srodo-
wiskowy u $wierka (Bergmann, Scholz 1985) i buka (Miiller-
Starck 1989; Brus 1996). Przytoczone wyniki wskazuja, ze
tego typu korelacje sa mozliwe do znalezienia zar6wno na
poziomie szlakow metabolicznych, jak i kwasu dezoksyry-
bonukleinowego, bowiem zmiennos$¢ biatkowa jest uwarun-
kowana zmiennoscig DNA.

XIX-wieczny sposob gospodarowania w lasach nie prze-
widywal ujmowania jodty w sktadach gatunkowych prowa-
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dzonych odnowien, wskutek czego samoistne odtwarzanie
si¢ lokalnych populacji nie jest mozliwe (Barzdajn 2012).
Srednia liczba drzew na jednym stanowisku w Sudetach to
okoto 15 sztuk, przy czym 75% obszarow liczy mniej niz 10
drzew (Filipiak, Barzdajn 2004). W samym Nadle$nictwie
Katowice jest jedynie 19 osobnikow jodty. W celu odtwo-
rzenia gatunku tworzy si¢ bazy nasienne, gldéwnie w postaci
archiwow klonowych, ktore obejmuja material genetyczny
pozyskany z rozproszonych drzew. Wedtug ,,Programu za-
chowania lesnych zasobdéw genowych i hodowli selekcyjnej
drzew na lata 2011-2035” (2011) na terenie RDLP Kato-
wice powierzchnia jodlowych wyselekcjonowanych (wy-
taczonych) drzewostanéw nasiennych zostanie zwigkszona
z 76,69 ha do 96,69 ha, upraw pochodnych z 75,19 ha do
195,19 ha, a gospodarczych drzewostanow nasiennych ob-
nizy si¢ z 584,05 ha do 560 ha. Liczba drzew matecznych
zostanie zwigkszona z 30 do 70 sztuk. Planowane jest row-
niez zatozenie 60 ha upraw zachowawczych, 5 ha plantacji
nasiennych oraz 5 ha plantacyjnych upraw nasiennych, kto-
rych obecnie na terenie RDLP Katowice nie ma. Obiekty te
beda stanowily baz¢ nasienng stuzgca podwyzszeniu udzia-
hu jodly na tym obszarze.

Z wykonanych badan wynika, ze drzewa zachowane na
terenie Nadle$nictwa Katowice charakteryzuja si¢ wysokim
poziomem zmienno$ci genetycznej. Stanowiag zatem cenne
zrodto drzew zachowawczych, stuzacych do utworzenia
plantacji klonowych. Nasiona uzyskane z takich plantacji
moglyby zosta¢ wykorzystane w trakcie zaktadania upraw
na tym terenie. Za wprowadzaniem jodty do sktadu gatun-
kowego drzewostandéw w Nadlesnictwie Katowice prze-
mawia fakt, ze jodla na tym terenie byla obecna do lat
pigcdziesiatych XX wieku. Obecnos¢ wtasciwych dla jodly
siedlisk oraz ograniczenie zanieczyszczen przemystowych
moga sprzyja¢ powrotowi tak cennego gatunku drzewa do
slaskich lasow.
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